
Marker Synonym dbSTSno. GenBankno. position framework chromosome DD2 HB3 B1SD QC13 QC01 B4R3 SC05 TC08 GC03 3BA6 1BB5 3BD5 SC01 QC34 QC23 TC05 GC06 D43 C188 C408 Ch3-116 Ch3-61 7C3 7C7 7C12 7C16 7C20 7C46 C101 7C111 7C126 7C140 7C159 7C170 7C183 7C421 7C424
Pfg377 g377 G37851 L04161 0 2 12 D H H D D D D H D H D H D D D D D D H D H D D D D D H H D D D H D D D H H
C12M67 . G38765 . 0 2 12 D H H D D D D H D H D H D D D D D D H D H D D D D D H H D D D H D D D H H
TA48 . G38870 AF010548 2.9 3 12 D H H D D D D H D H D H D D D D D D H D H D D D D D H H D D D H H D D H H
C12M63 . G38767 . 28.6 3 12 D H D D D D H H D D D D H D D D D D D D H H D D H D D H D D D H H D D H H
C12M35 . G38766 . 34.3 1 12 D H D D D D H H D D H D H D D D D D D D H H D D H H D H D D D H H D D H H
Y336M3 . G44573 . 34.3 1 12 D H D D D D H H D D H D H D D D D D D D H H D D H H D H D D D H H D D H H
p7MBB12 . . . . . 12 D H D D D D H H D D D D H D D D D - - - - - - - - - . . . . . . . . . . .
var7_EBL94 . . . . . 12 D H D D D D H H D D D D H D D D D - - - - - - - - - . . . . . . . . . . .
p7MBB16 . . . . . 12 D H D D D D H H D D D D H D D D D - - - - - - - - - . . . . . . . . . . .
Y336M2 . G44574 . 40 3 12 D H D D D D H H D D D D H D D D D D D H H H D D H H D H D D D H H D D H H
Y336M1 . G44575 . 40 3 12 D H D D D D H H D D D D H D D D D D D H H H D D H H D H D D D H H D D H H
C12M47 . G38768 . 40 3 12 D H D D D D H H D D D D H D D D D D D H H H D D H H D H D D D H H D D H H
C13M62 . G44576 . 42.9 3 12 D H D D D D H H D D D D H D D D D D D H H H D D H H D H D D D H H D D D H
C12M96 . G38769 . 45.8 3 12 D H D D D D H D D D D D H D D D D D D H H H D D H H D H D D D H H D D D H
C12M95 . G38770 . 45.8 3 12 D H D D D D H D D D D D H D D D D D D H H H D D H H D H D D D H H D D D H
p4G1 . . . . . 12 D H D D D D H D D D D D H D D D D - - - - - - - - - . . . . . . . . . . .
PfPK2 . G37852 X63648 45.8 3 12 D H D D D D H D D D D D H D D D D D D H H H D D H H D H D D D H H D D D H
CARP carp G37853 M13021 51.5 3 12 D H D D D D H D D D D D H D D D D H D H H H D D H H D H D D D H H D D H H
C12M89 . G38772 . 51.5 3 12 D H D D D D H D D D D D H D D D D H D H H H D D H H D H D D D H H D D H H
C12M55 . G38773 . 51.5 3 12 D H D D D D H D D D D D H D D D D H D H H H D D H H D H D D D H H D D H H
Pf2689 . G37854 T02689 54.4 3 12 D H D D D D H D H D D D H D D D D H D H H H D D H H D H D D D H H D D H H
C12M22 . G38774 . 57.3 2 12 D H D D D D H D H D D D D D D D D H D H H H D D H H D H D D D H H D D H H
Y588M1 . G44577 . 63 3 12 D H H D D D H D H D D D D D D D D H D H D H D D H H D H D D D H H D D H H
C12M62 . G38775 . 68.7 3 12 D H H D D D H D H D D H D D H D D H D H D H D D H H D H D D D H H D D H H
TA102 . G38890 AF010515 68.7 3 12 D H H D D D H D H D D H D D H D D H D H D H D D H H D H D D D H H D D H H
Y588M4 . G44578 . 71.6 3 12 D H H D D D H D H D D H D D H D D H D H D H D D H H D H D D D H H H D H H
Y588M2 . G44579 . 71.6 3 12 D H H D D D H D H D D H D D H D D H D H D H D D H H D H D D D H H H D H H
C14M19 . G41088 . 74.5 3 12 D H H D D D D D H D D H D D H D D H D H D H D D H D D H D D D H H H D H H
ARA3 . G37855 X17486 80.2 2 12 D H H D D D H D H D D H D D H D D H D D H H D D H D D H D D D H H H D H H
CPN60 cpn G37856 X75420 80.2 2 12 D H H D D D H D H D D H D D H D D H D D H H D D H D D H D D D H H H D H H
ABRA . G37857 J03902 85.9 2 12 D H H D D D H D H D D H D D H D D H D H H H D D H D D H D D D D H H D H H
B7M26 . G44580 . 88.8 3 12 D H H D D D H D H D D H D D H D D H D H D H D D H D D H D D D D H H D H H
Y293M1 . G44581 . 88.8 3 12 D H H D D D H D H D D H D D H D D H D H D H D D H D D H D D D D H H D H H
Y812M3 . G44582 . 88.8 3 12 D H H D D D H D H D D H D D H D D H D H D H D D H D D H D D D D H H D H H
C13M74 . G44583 . 88.8 3 12 D H H D D D H D H D D H D D H D D H D H D H D D H D D H D D D D H H D H H
C12M114 . G38776 . 88.8 3 12 D H H D D D H D H D D H D D H D D H D H D H D D H D D H D D D D H H D H H
LW53 . . . . . 12 D H H D D D H D H D D H D D H D D - - - - - - - - - . . . . . . . . . . .
TA34 . G38872 AF010539 91.7 3 12 D H H D D D H D H D D H D H H D D H D H D D D D H D D H D D D D H H D H H
C12M64 . G38777 . 94.6 2 12 D H H D D D H D D D D H D H H D D H D H D H D D H D D H D D D D H H D H H
C12M97 . G38778 . 97.5 3 12 D H H D D D H D D D D D D H H D D H D H D H D D H D D H D D D D H H D H H
C12M115 . G38779 . 97.5 3 12 D H H D D D H D D D D D D H H D D H D H D H D D H D D H D D D D H H D H H
C12M56 . G38780 . 97.5 3 12 D H H D D D H D D D D D D H H D D H D H D H D D H D D H D D D D H H D H H
Y812M1 . G44584 . 97.5 3 12 D H H D D D H D D D D D D H H D D H D H D H D D H D D H D D D D H H D H H
C12M45 . G38781 . 100.4 3 12 D H H D D D H D D D D D D H H D D H D H D D D D H D D H D D D D H H D H H
Y69M3 . G44585 . 103.3 3 12 D H H D D D H D D D D D D H H D D H D H D D D D H D D D D D D D H H D H H
Y69M2 . G44586 . 103.3 3 12 D H H D D D H D D D D D D H H D D H D H D D D D H D D D D D D D H H D H H
C12M81 . G38783 . 109 3 12 D H H H D D H D D D D D D H H D D H D H D D D D D D D D D D D D H H D H H
C12M17 . G38782 . . . 12 D H H H D D H D D D D D D H H D D H D H D D - - - - . . . . . . . . . . .
pL5.7-26 . . . . . 12 D H H H D D H D D D D D D H H D D - - - - . - - - - . . . . . . . . . . .
BM11 . G44588 . . . 12 D H H H D D H D D D D D D H H D D H D H D D D D H D D D D D H D H H D H H
C12M108 . G38784 . . . 12 D H H H D D H D D D D D D H H D D H D H D D D D H D D D D D H D H H D H H
C12M30 . G38788 . . . 12 D H H H D D H D D D D D D H H D D H D H D D D D H D D D D D H D H H D H H
Y1122M3 . G44587 . . . 12 D H H H D D H D D D D D D H H D D H D H D H D D H D D D D D H D H H D H H
BM113 . G44591 . 117.6 2 12 D H H H D D H D D D D D D H H D D H D H D D D H H D D D D D D D H H D D H
C12M112 . G38785 . 117.6 2 12 D H H H D D H D D D D D D H H D D H D H D D D H H D D D D D D D H H D D H
Y357M8 . G44590 . 117.6 2 12 D H H H D D H D D D D D D H H D D H D H D D D H H D D D D D D D H H D D H
Y357M3 . G44592 . 117.6 2 12 D H H H D D H D* D D D D D H H D D H D H D D D H H D D D D D D D H H D D H
Y357M2.2 . G48150 . 117.6 2 12 D H H H D D H D* D D D D D H H D D H D H D D D H H D D D D D D D H H D D H
Y357M13 . G44589 . 117.6 2 12 D H H H D D H D D D D D H H H D D H D H D D D H H D D D D D D D H H D D H
Y357M14 . G44593 . 117.6 2 12 D H H H D D H D D D D D D H H D D H D H D D D H H D D D D D D D H H D D H
TA78 . G38818 AF010566 117.6 2 12 D H H H D D H D D D D D D H H D D H D H D D D H H D D D D D D D H H D D H
C12M60 . G38787 . 120.5 3 12 D H H H D D H D D D D D D H H D D H D H D D D H H D H D D D D D H H D D H
Y357M15 . G38786 . 120.5 3 12 D H H H D D H D D D D D D H H D D H D H D D D H H D H D D D D D H H D D H
C12M61 . G38789 . 120.5 3 12 D H H H D D H D D D D D D H H D D H D H D D D H H D H D D D D D H H D D H
C12M15 . G44596 . 120.5 3 12 D H H H D D H D D D D D D H H D D H D H D D D H H D H D D D D D H H D D H
Y537M1 . G44594 . 120.5 3 12 D H H H D D H D D D D D D H H D D H D H D D D H H D H D D D D D H H D D H
Y357M7 . G44595 . 120.5 3 12 D H H H D D H D D D D D D H H D D H D H D D D H H D H D D D D D H H D D H
Y357M11 . G44597 . 123.4 3 12 D H D H D D H D D D D D D H H D D H D H D D D H H D H D D D D D H H D D H
Y357M2 . G44598 . 126.3 3 12 D H D H D D H D D D D H D H H D D H D H D D D H H D H D D D D D H H D D H
C12M105 . G38795 . 126.3 3 12 D H D H D D H D D D D H D H H D D H D H D D D H H D H D D D D D H H D D H
C1M48 . G38793 . 132 3 12 D H D H D D H D D D D H H H H D D H D H D D D H H D H D D D D D H H D H H
pMBB19 . . . . . 12 D H D H D D H D D D D H H H H D D - - - - - - - - - . . . . . . . . . . .
LW17 . . . . . 12 D H - H D D H D D D D H H H H D D - - - - - - - - - . . . . . . . . . . .
pMBB17 . . . . . 12 D H D H D D H D D D D H H H H D D - - - - - - - - - . . . . . . . . . . .
C12M92 . G38794 . 132 3 12 D H D H D D H D D D D H H H H D D H D H D D D H H D H D D D D D H H D H H
C12M44 . G38796 . 134.9 3 12 D H D H D D H D D D D H H H H D D H D D D D D H H D H D D D D D H H D H H
BSA1 . G37792 M59961 134.9 3 12 D H D H D D H D D D D H H H H D D H D D D D D H H D H D D D D D H H D H H
TA73 . G38873 AF010563 137.8 2 12 D H D H D D H D D D D H H H H D H H D D D D D H H D H D D D D D H H D H H
C12M2 . G38797 . 140.7 2 12 D H D H D D H D D D D H H H H D H H D D D D D H H D H D D D D H H H D H H
B7M103 . G44599 . 143.6 3 12 D H D H D D H D D D D H H H H D D H D D D D D H H D H D D D D H H H D H H
C12M20 . G38790 . 149.3 3 12 D H D H D D D D D D D D H H H D D H D D D D D H H D H D D D D H H H D H H
C12M6 . G38791 . 155 3 12 D H D H D D D D D D D D H H H D D H D D D D H H D D H D D D D H H H D H H
TA121 . G38871 AF010523 160.7 3 12 D H D H D D D D D D D H H H H D D H D H D D H H D D H D D D D H H H D H H
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